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Introducao

As bactérias Porphyromonas gingivalis, Prevotella intermeé-
dia, e Treponema denticola sao tradicionalmente consideradas
agentes periodontopatogénicos cujos fatores de viruléncia séo
essencialmente proteases que contribuem para a degradacao
dos tecidos periodontais do hospedeiro.

Alguns estudos recentes tém apontado Filifactor alocis, bactéria
gram-positiva anaerdbica anteriormente designada por Fusobac-
terium alocis, como um dos principais microrganismos associados
a Periodontite, a par dos microorganismos mencionados. Os
mecanismos etioldgicos através dos quais esta bactéria atua
ainda ndo estdo completamente esclarecidos. Evidéncias recentes
levaram a proposta de um novo modelo de etiologia da Doenga
Periodontal em que a patologia é iniciada por uma comunidade
microbiana atuando em sinergias disbidticas e ndo em grupos
de periodontopatogénicos associados nos complexos propostos
por Socransky em 1968 (Hajishengallis & Lamont, 2012).

Objcetivo

O objectivo deste trabalho é fazer uma reviséo dos factores
de viruléncia de Filofactor alocis e através da caracterizagdo
das proteinas que expressa, prever e identificar outros fatores
de viruléncia, elucidando o papel desta bactéria na etiologia da
Doencga Periodontal.

Materiais e métodos

Foi realizada uma pesquisa bibliografica com os termos “Filo-
factor alocis proteom™” no motor de busca PubMed (http://www.
ncbi.nim.nih.gov/pubmed/) e feita a recolha da bibliografia com
estudos de protedmica publicados para este microorganismo. Da
revisao destes artigos resultou a anotagao manual e catalogacéo
das proteinas que esta bactéria produz. Estas proteinas foram
adicionadas ao OralCard e posteriormente analisadas e carac-
terizadas funcionalmente. A andlise funcional destas proteinas

incluiu a utilizagdo da ferramenta “Retrieve” do Uniprot e, uma
vez que as estruturas tridimensionais das proteinas identificadas
nao estavam ainda determinadas experimentalmente, foram
gerados modelos de previséo dessas estruturas recorrendo as
ferramentas Modeller, i-TASSER e Pymol.

Resultados

Foram identificadas proteases, exonucleases, desidrogenases e
proteinas envolvidas em metabolismos de biossintese de Filifactor
alocis. As proteinas foram analisadas quanto a estrutura terciaria
e a sua caracterizagao funcional.

Conclusoes

A andlise “in silico” das proteinas de Filifactor alocis permitiu
associar estas proteinas a mecanismos de viruléncia da bactéria,
sobretudo pela sinergia com factores de viruléncia de outros
periodontopatogénicos.
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